
Tabel 1: TSO500 DNA analyse. Onderstaande 523 genen zijn geïncludeerd in het TSO500 genpanel en hebben full-exon 
coverage t.b.v. single nucleotide variant (SNV) en insertie/deletie detectie (dit met uitzondering van PMS2, welke niet 
volledig is afgedekt); splice-site SNVs worden gedetecteerd m.b.t. varianten gelegen +/-10bp van de exon-boundary met 
annotatie in de RefSeq database (https://www.ncbi.nlm.nih.gov/refseq). Copy-Number Variatie (CNV) analyse is 
geïncludeerd m.b.t. 514 genen (geen CNV analyse m.b.t. HIST2H3A, HIST2H3C, HLA-A, HLA-B, HLA-C, KMT2B, KMT2C, 
KMT2D, TERT). Tevens resulteert TSO500 DNA analyse is een Tumor Mutational Burden (TMB) score o.b.v. van tumor 
gerelateerde SNVs (synonymous en non- synonymous) en indels met een VAF >5% binnen een coderende DNA sequentie 
>1.1Mb. Potentiële germline varianten worden o.b.v. populatie allel frequentie en germline databases gefilterd, en er is 
exclusie van tumor driver mutaties (panel bias) en laag betrouwbare varianten (coverage <50x reads); alsook Microsatelliet 
instabiliteit (MSI) score welke is uitgedrukt in het % instabiele MSI sites o.b.v. het aantal microsatelliet instabiele sites t.o.v. 
het totaal betrouwbaar te analyseren MSI sites. 
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